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Badan i Rozwoiju

Zaktad Biochemii i Jako$ci Plonéw, Instytutu Uprawy Nawozenia i Gleboznawstwa —
Panstwowego Instytutu Badawczego realizuje w latach 2012-2015 projekt NCBiR pt.
,,Opracowanie markeré6w molekularnych przeznaczonych do efektywnej selekcji form zyta
zwyczajnego (Secale cereale L.) o podwyzszonej odporno$ci na choroby oraz porastanie
przedzniwne”.

Celem tego projektu jest opracowanie efektywnych markeréw molekularnych, bazujacych na
polimorfizmie zytnich ortologéw genéw Bx1 (ScBx1) i Bx5 (ScBx5), kodujacych enzymy
uczestniczace w biosyntezie cyklicznych kwaséw hydroksamowych. Markery te, znajda
praktyczne zastosowanie w nowoczesnej hodowli zyta wspomaganej metodami
biotechnologicznymi. Kwasy hydroksamowe to metabolity wtérne, ktére u niektérych roslin,
w szczegollnosci traw, odgrywaja kluczowa rolg w reakcjach odpornosciowych na stresy
biotyczne — szkodniki i choroby, abiotyczne — zasolenie gleby oraz w oddzialywaniach
allelopatycznych. Identyfikacja funkcjonalnych polimorfizméw w obrgbie genéw Bx i
powiazanie ich metoda mapowania asocjacyjnego z odpornoscia na rdz¢ brunatng oraz niskim
stopniem porastania przedzniwnego w licznej, genetycznie zréznicowanej populacji
sktadajacej si¢ z niespokrewnionych linii wsobnych pozwoli na wygenerowanie wysoce
skutecznych markeréw dla hodowli zyta, przeznaczonych do jednoczesnej selekcji form o
podwyzszonej wartosci wyzej wymienionych cech.

Zaktad Biochemii i Jakosci Plonéw w ramach realizacji projektu bedzie wykonywat w latach
201312014 analizy zawartosci kwasow hydroksamowych w okoto 1200 prébkach materiatu

roslinnego czesci nadziemnych i korzeni zyta, zbieranych w okresie krzewienia zyta.
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